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Két reaktans 6sszekeverésekor fellépd hot méri kozvetleniil valamely allando homérsékleten.
Az egyik reaktanst altalaban 1épésenként adjdk hozza a termosztalt cellaban 1év6 masikhoz.

Izoterm titracios kalorimetria
(isotherm titration calorimetry, ITC)
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Microcal VP-ITC késziilék specifikacioi Kiértékelés

Modellek:

egyféle két(’)’hely (single set of identical sites)

Performance Specifications (2 second filter) kétféle k6t6hely (two sets of independent sites)
Noise Level (3 minute RMS windows averaged over 1 hour) : 1 nanocal/sec (4 nanowatts) L e
) ] N szekvencialis kotOhely sorozat (sequential binding sites)
Baseline Constancy (average one hour time intervals: 310 rpm stirring) : +5 nanocal/sec_(+20 nanowatts)
Minimum Response Time : 15 seconds enzim/subsztrat/inhibitor (enzyme/substrate/inhibitor assay)
Operating Temperature Range : Lto80C dimer disszociacid (dimer dissociation model)
Versengé ligandok (competitive binding model)
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Egy példa:
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Alkalmazasok

Tipikus alkalmazasok:  antigén-antitest
protein-ligandum
DNS-protein
receptor kotédés
gyogyszer-DNS
lipid-protein
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Ca mentes HRP + BHA
szubsztrat kotodése

H-donor = .
disztalis Ca?*

kotdhely
\ TN (rejtett)

proximalis Ca?*
(feliilethez kozel)

A Ca eltavolitasa megnoveli a szerkezet
flexibilitasat, a fluktuaciok erésségét,
lecsokkenti a szubsztrat kotodés erdsségét.
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Qi (kcal/mol)

Nativ HRP + BHA
szubsztrat kotodése

Modell:
egyféle kotShely

= n=0.957
. K =1.68-10° mol™

a0t AH =113 %@l
12 mol

cal
mol - K

BHA/HRP AS =-13.
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